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EMENTA

Introducdo a bioinformatica; conceitos, principais bancos de dados online, recuperacdo e formatos
de sequéncias, BLAST, alinhamento de sequéncias, andlises filogenéticas. Uso de bancos de dados
ptublicos; Alinhamento par-a-par e multiplo; Predicdo de genes; Analise filogenética; Extracdo de
padrdes.

OBJETIVOS

OBJETIVO GERAL

Reconhecer os fundamentos da genética classica, transmissdo da heranga genética e expressdo funcional dos caracteres
hereditarios. Conhecer os fundamentos moleculares da heranca genética, da sua transmissdo hereditaria e expressao
funcional. Identificar os aspectos biotecnolégicos relacionados ao conhecimento e a manipulacdo dos componentes
genéticos das células.

OBJETIVOS ESPECIFICOS

Reconhecer o historico e as bases da genética mendeliana classica;

Identificar os modelos de transmissdo genética e de genética de populacdes;

Reconhecer a estrutura atomica do DNA e sua relagdo com a estrutura molecular e com a hereditariedade;

Identificar os componentes moleculares envolvidos na compactacdo do DNA e na remodelagem da cromatina;

Explicar os processos moleculares de replicacdo do DNA, transcricdo e traducao;

Caracterizar os principais processos de alteracdo molecular do material genético, suas consequéncias na homeostase
celular e os mecanismos de reparo presentes nas células;

Identificar processos biotecnolégicos que envolvam a identificagdo, caracterizacdo e manipulagdo
do material genético.OBJETIVO GERAL

Compreender a aplicacdo da Bioinformaéatica nos principais problemas relacionados a darea de
Biotecnologia, Genética e Biologia Molecular, aplicando os conhecimentos adquiridos em
problemas praticos do mundo real.

Refere-se a expectativa geral de aprendizagem dos estudantes em relagdo aos
conhecimentos/habilidades/atitudes ao longo do componente curricular.

OBJETIVOS ESPECIFICOS

Reconhecer as principais ferramentas de Bioinforméatica disponiveis e suas aplicacdes;

7 O componente da submodalidade teérico-pratica (sem subdivisdo do médulo de estudantes para as atividades praticas) tera sua carga horéria total
dividida, para efeito de cadastro, nos campos “T” e “P” do sistema académico em uso na UFBA, por uma limitac&o técnica.

8 A carga horaria de Pratica Pedagogica (PP) sera registrada no campo “P” do sistema académico em uso na UFBA, por uma limitag&o técnica.

9A carga horaria de Extensdo (Ext) sera registrada no campo “P” do sistema académico em uso na UFBA, por uma limitagdo técnica.



Explicar o funcionamento dos principais algoritmos de comparacao genética e seus resultados;
Analisar sequéncias genéticas e protéicas com ferramentas de Bioinformatica, de forma a
categoriza-las e classifica-las a partir das informacdes obtidas;

Comparar métodos de andlise de sequéncias genéticas e protéicas e suas aplicagdes;

desenvolver uma rotina de andlise com Bioinformatica que gere resultados praticos na darea de
Biotecnologia

CONTEUDO PROGRAMATICO

Dimensdo conceitual:

1) Introdugdo: o que é Bioinformatica, historico, ferramentas e aplicacdes da bioinformatica (importancia da biologia
molecular e exemplos de aplicacdo da biologia molecular na medicina, biologia e agropecuaria);

2) Busca por sequéncias de proteinas de genes nos bancos de dados, NCBI, FASTA; pipeline, arquivos de entrada e
saida,

3) Alinhamento de sequéncias protéicas e genéticas, alinhamentos simples e multiplo, CLUSTAL, BLAST. Interpretacao
de resultados de alinhamentos multiplos de proteinas;

4) Andlise filogenética, classificacdo e conceitos; Métodos fenéticos e cladisticos. Ferramentas de andlise estatistica,
Bootstrap e grupo externo;

5) Interpretacdo e aplicacdo de resultados produzidos por ferramentas de Bioinformatica; analise filogenética e evolutiva,
epidemiologia molecular, relacdo estrutura x funcdo de genes.

Dimensdo procedimental:

1) Aplicacdo geral da Bioinformatica no mercado de trabalho;

2) Selecdo e gerenciamento de fontes de dados de informacdo genética;

3) Significado pratico das informagoes processadas a partir da comparacdo de sequéncias por alinhamento;

4) Correlagdo entre filogenia, taxonomia e evolucao;

5) Producdo, editoracdo e execucdo de projeto de pesquisa relacionado a Bioinformatica.

Dimensao atitudinal:

1) Relevancia do armazenamento e processamento de dados no desenvolvimento cientifico e biotecnologico;

2) Aplicacdo de conceitos basicos de légica e estatistica no cotodiano pessoal e populacional;

3) Valorizacao de iniciativas publicas e comunitéarias de desenvolvimento cientifico e tecnoldgico;

4) Desenvolvimento de criatividade, abstracdo e raciocinio multidisciplinar.
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